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RELAZIONE FINALE DELLE ATTIVITA’

Obiettivo generale

Descrivere come I'obiettivo generale di progetto sia stato raggiunto.
Compilare la parte sottostante non superando i 2000 caratteri

Obiettivi specifici

Descrivere come gli obiettivi specifici sia siano raggiunti.
Compilare la parte sottostante non superando i 2000 caratteri




Risultati raggiunti nello stadio finale di avanzamento progettuale, indicatori e fonti di verifica

Obiettivo

e Risultato Raggiunto Indicatore di valutazione Fonte di Verifica
Specifico




Analisi bioinformatica di sequenziamento Bt , , , , , . .| Dati  sottomessi per la
. . : . | Identificazione di marcatore prognostico di sopravvivenza in pazienti .
genico su tumori mammari umani con tumore della mammella non TNBC pubblicazione.
mediante tecnologia NGS. : Database CRO.
Identificazione delle Database DSV.

“pathways” critiche
nel sostenere
l'aggressivita del
TNBC

Identificati “network” molecolari governati
da HMGA1 nel TNBC.

Analisi bioinformatica IPA (Ingenuity Pathway Analysis) disponibile.

Dati pubblicati in Sgarra et al,
BBA Review 2018.

Dati pubblicati in Sgarra et al,
Cancer 2018.

Identificati regolatori molecolari associati ad
HMGA1 nel TNBC.

Dati sugli “upstream regulators” disponibili.

Dati  sottomessi
pubblicazione

per la

Identificazione dei miRNA coinvolti nella
regolazione dei fattori HMGA.

Analisi dei miRNA che regolano I’espressione delle HMGA.

Dati pubblicati in Sgarra et al.,
[JMS 2020.

Identificato un “network” molecolare
indotto dalla chemioterapia con platino che
in cellule TNBC assicura la sopravvivenza
alla chemioterapia.

Dati sulla regolazione trascrizionale e post-trascrizionale di USP1 e
Snail disponibili.

Dati pubblicati in Sonego et al,,
Science Advances 2019.

Identificati “network” molecolari regolati da
p53 in risposta a diversi stress (ossidativo,
del reticolo endoplasmico).

Dati di espressione differenziale.

Dati pubblicati in Lisek et al,
Oncotarget 2018 e dati
sottomessi per la pubblicazione

Validazione in vitro
delle “pathways”
trovate

Confermati in linee cellulari i dati ottenuti
dalle analisi bioinformatiche.

Dati sulla valutazione dell'azione sinergica di HMGA1 e di FOXM1
sulla regolazione genica.

Dati pubblicati in Zanin et al, |
Exp Clin Cancer Res 20109.

Saggiato in linee cellulari di TNBC il ruolo del
“network” genico sull'aggressivita tumorale.

Azione sinergica di HMGA1 e di FOXM1 sull'angiogenesi tumorale.

Dati pubblicati in Zanin et al, |
Exp Clin Cancer Res 2019.

Ruolo di HMGA1 nel sostenere l'azione di
modificatori epigenetici (RSK2 e CBP) in
TNBC.

Caratterizzazione di HMGA1 nel sostenere l'azione di modificatori
epigenetici (RSK2 e CBP) nella regolazione di un set di geni coinvolti
nella progressione tumorale in modelli cellulari TNBC in vitro.

Dati pubblicati in Penzo et al,
Cancers 20109.

Ruolo di HMGA1 nel regolare la plasticita
meccanica della cromatina.

Caratterizzazione dell'attivita di HMGA1 nel promuovere una maggior
plasticita meccanica della cromatina di cellule TNBC in vitro attraverso
la sua interazione funzionale con l'istone H1.

Dati pubblicati in Senigagliesi
etal, JMS 2019.

Ruolo di HMGA1 nel regolare I'azione di
statmina in TNBC.

Caratterizzazione dell'asse HMGA1/p27/statmina nella modulazione
delle proprieta migratorie di cellule TNBC in vitro.

Dati presenti in un manoscritto
in fase di sottomissione. .

Saggiato in linee cellulari di TNBC il ruolo del
“network” genico USP1/Snail.

Azione sinergica di inibizione di USP1 e platino in modelli cellulari
TNBCin vitro.

Dati pubblicati in Sonego et al,,
Science Advances 2019.










Quadro delle attivita svolte (da scadenza intermedia a fine progetto)

Descrivere sinteticamente i contenuti delle attivita progettuali svolte, indicando la durata ed i soggetti coinvolti nellimplementazione
Compilare per ogni fase progettuale non superando 1000 caratteri per fase

Data Soggetti
Fase Data prevista . Eventuali
prevista di Attivita svolta criticita coinvolti nella
progettuale diinizio

fine riscontrate | ¢3ce progettuale




Diffusione dei Risultati, trasferimento delle conoscenze

Descrivere come la ricerca e stata divulgata e con quali mezzi
Compilare la parte sottostante non superando i 2000 caratteri







Trasferibilita dei risultati e sostenibilita

Descrivere come i risultati siano trasferibili e le caratteristiche di sostenibilita del progetto
Compilare la parte sottostante non superando i 3000 caratteri
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